eDNA 检测项目大赛复赛报告模板
报告标题 
[需体现 eDNA 检测与所选主题关联，例如 “基于 eDNA 技术的 [具体区域] 生物多样性探究”、“运用 eDNA 检测助力 [特定珍稀物种] 保护与 [某入侵物种] 监测”、“以 eDNA 技术探寻环境污染下生态系统保护新径”]
参赛者姓名 ：[姓名] 
联系方式 ：[电话、邮箱] 
所选主题 ：[从生物多样性探究、珍稀物种和入侵物种调查、环境污染和生态保护中选择一个]
1、 摘要（200字内）
用简洁语言概括报告核心内容，包括研究背景、目的、方法、结果、结论与意义等方面要点，突出 eDNA 技术在所选主题中的应用价值，字数控制在 200 字以内，使读者能快速了解报告主旨。
2、 引言（约500字）
1. 研究背景与重要性
• 结合联合国可持续发展目标（如SDG14/15），阐明所选主题（如生物多样性保护、入侵物种监测等）在生态环境领域的核心地位
• 用最新数据说明该主题的全球/本地现状与紧迫性（如生物多样性丧失速率、生态系统服务价值衰减等）
2. 技术发展瓶颈与eDNA技术优势
• 系统分析传统研究方法（如形态学鉴定、遥感监测等）的局限性
• 阐述技术原理（从环境样本中提取DNA片段）与方法革新性
• 引用3-5篇近几年关键文献说明技术发展态势
3. 研究目标
• 提出本研究拟通过eDNA技术解决的具体问题：
• 简要阐明本研究的实验方法与预期结果。
3、 研究方法（约1000字）
1. 	样本采集
• 描述样本采集时间、地点
• 样本类型与采集方法：区分水体、土壤等介质及其保存条件
• 质量控制：对照组设置、重复策略
2. DNA提取与测序
• 描述DNA提取方法
• 文库构建与测序：列出引物信息和测序平台，说明数据量要求及覆盖深度
3. 数据分析
• 原始数据预处理：质控、去噪等
• 物种注释：基于参考数据库（如NCBI GenBank）比对，说明置信阈值（如≥97%相似度）
• 统计与可视化：计算α多样性、β多样性等，形成可视化图片
• 其它探索性分析，例如物种组成与环境因子相关性分析
4、 研究结果（约2000字）
1. 数据质量与测序概况
• 测序数据统计（数据量、有效比例、质量指标、测序深度和目标区域覆盖度）
• 提供数据预处理后的质量控制结果
• 报告阴性对照和阳性对照的检测结果
• 分析样本重复间的一致性
2. 物种组成与多样性分析
• 物种注释结果
• 物种总数及其分类组成统计
• 不同采样点或时间段的物种分布特征
• α多样性、β多样性分析
• 其它探索性分析结果，例如检验环境因子对群落结构的影响，分析物种组成变化的潜在驱动因素；目标物种检测结果；讨论检测结果反映的生态状况等
5、 研究意义及展望
基于提出的科学问题及研究思路的设计，阐述其研究意义及未来展望。字数约200字。
1. 科学价值 聚焦于提出的核心问题，通过运用 eDNA 检测技术，揭示内在规律和特征，体现研究该问题在学术领域的创新性与重要性。
2. 社会与生态效益 探讨研究成果在助力全社会参与环境保护政策制定与实施方面的意义，彰显其现实价值。
3. 未来研究方向 未来可结合更多先进技术（如大数据分析、机器学习、生态模型模拟等）与 eDNA 检测技术，深入挖掘潜在信息。
4. 实际应用拓展 在实际应用中为解决更多生态问题提供技术支持和解决方案。
6、 [bookmark: _GoBack]参考文献
列出报告中引用的所有文献，按照学术论文标准格式（如 APA、MLA 等）进行规范排列，确保文献来源可靠、引用准确，方便读者查阅核实。参考文献数量不少于 10 篇，涵盖国内外相关领域权威期刊论文、经典著作等。
